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NEUE NOMENKLATUR FUR CORONA-VARIANTEN

Die WHO hat die Corona-Varianten
umbenannt. Die neue Nomenklatur,
die den Varianten griechische Buch-
staben zuordnet, soll die Kommuni-

kation vereinfachen und ,nicht stig-
matisierend” sein, d.h. es soll die
Assoziation mit den ,Ursprungs-
landern” vermieden werden.

WHO label  Pango GISAID Nextstrain arel Date of
lineage cladeflineage  Cclade g:"‘::,'l';““" designation
GRY (formerl United Kingdom,
Alpha BI1Z7  cRmee Y 2008501Vt o om0 18-Dec-2020
Beta B.1.351 GH/501Y.V2 20H/S501Yy2  South Africa, 18-Dec-2020
May-2020
Gamma P GR/501Y.V3 20J/S:501Y.v3  Brazi, 11-Jan-2021
Nov-2020
. India, VOI: 4-Apr-2021
Delta BA6172  GI452RV3 2wsarek 5 VOC: 11 May 2021
Pango GISAID Nextstrain Earliest Date of
FEHEH kb lineage clade/lineage  clade g:":l‘:";‘e:“ted designation
Epsilon B.1.427/B.1.429 GH/452R.V1 20C/S.452R mg*r?cgta‘es of 5 .Mar-2021
Mar-2020
Zeta P2 GR B/5480K  pmaoon 17-Mar-2021
Eta B.1.525 G/484K.V3 20A/S484K g‘o‘ﬂ::fr':s 17-Mar-2021
Dec-2020
Theta P3 GR 20B/S:265C 5::{28';? ™ 24-Mar-2021
United States of
lota B.1.526 GH 20C/S:484K  America, 24-Mar-2021
Nov-2020
India,
Kappa B.A.617.1 GM52RV3  21IAISH54K 0o z0a0 4-Apr-2021

VIRUSVARIANTEN IN DEUTSCHLAND

Das RKI beobachtet das Vorkommen
von besorgniserregenden SARS-CoV-
2-Virusvarianten (variants of concern;

VOC) aus drei Datenqguellen. Dies
ermdoglicht eine Einschatzung der ak-
tuellen Situation in Deutschland.

Verbreitung der SARS-CoV-2 Virusvarianteniin Deutschland
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Abbildung illustriert den relativen Anteil der untersuchten positiven Proben, in denen besorgniserregende
SARS-CoV-2-Virusvarianten und andere Varianten nachgewiesen wurden. Die Darstellung basiert auf

Daten aus der Gesamtgenomsequenzierung
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